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A	  	  PF3D7_0401800:GFP	  

B	  	  PF3D7_0424600:GFP	  

C	  	  PF3D7_0532400:GFP	  

D	  	  PF3D7_1102500:GFP	  
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H	  	  PF3D7_1001300:GFP	  

G	  	  PF3D7_0936600:GFP	  
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I	  	  PF3D7_0832200.1:GFP	  



0	  

10000	  

20000	  

30000	  

40000	  

50000	  

60000	  

1	   40	  

0	  
5000	  
10000	  
15000	  
20000	  
25000	  
30000	  
35000	  
40000	  
45000	  
50000	  

1	   40	  

0	  

2000	  

4000	  

6000	  

8000	  

10000	  

12000	  

14000	  

1	   40	  

0	  

10000	  

20000	  

30000	  

40000	  

50000	  

60000	  

1	   40	  

N	  	  RESAN-‐term:GFP	  

P	  	  RESAC-‐term:GFP	  

O	  	  RESAPRESAN:GFP	  

M	  	  HT:RESA:GFP	  

Pixel	  posi2on	  

Pixel	  posi2on	  

Pixel	  posi2on	  

Pixel	  posi2on	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  2.08	  
St.	  dev.:	  	  0.34	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  2.35	  
St.	  dev.:	  	  0.43	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  1.10	  
St.	  dev.:	  	  0.18	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  3.08	  
St.	  dev.:	  	  0.78	  

Re
la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  
Re

la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  
Re

la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  
Re

la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  



0	  

2000	  

4000	  

6000	  

8000	  

10000	  

12000	  

14000	  

16000	  

1	   40	  

0	  

5000	  

10000	  

15000	  

20000	  

25000	  

30000	  

35000	  

40000	  

1	   40	  

0	  
5000	  
10000	  
15000	  
20000	  
25000	  
30000	  
35000	  
40000	  
45000	  
50000	  

1	   40	  

Q	  	  PKH_103230:GFP	  
expressed	  in	  P.	  knowlesi	  

R	  	  PKH_103230:GFP	  
expressed	  in	  P.	  
falciparum	  

Pixel	  posi2on	  

Pixel	  posi2on	  

Pixel	  posi2on	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  2.20	  
St.	  dev.:	  	  0.71	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  1.93	  
St.	  dev.:	  	  0.48	  

Fold	  difference	  at	  membrane:	  	  2.69	  
St.	  dev.:	  	  1.07	  

Re
la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  
Re

la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  
Re

la
2v
e	  
flu

or
es
ce
nc
e	  
in
te
ns
ity

	  

S	  	  HT:PVX_003555807-‐end:GFP	  

Supplementary	  figure	  1	  
Addi2onal	  images	  of	  parasites	  expressing	  PHIST:GFP	  proteins.	  	  The	  le_-‐	  and	  right-‐hand	  images	  show	  GFP	  localisa2on	  and	  a	  phase	  contrast	  image,	  respec2vely.	  	  
The	  white	  line	  on	  each	  image	  is	  a	  40	  pixel	  line	  used	  for	  extrac2on	  of	  rela2ve	  fluorescence	  intensity	  profiles.	  	  Plots	  show	  the	  rela2ve	  fluorescence	  intensity	  
profiles	  of	  10	  cells	  for	  each	  respec2ve	  cell	  line	  (the	  lowest	  pixel	  intensity	  value	  was	  set	  as	  zero	  for	  the	  purpose	  of	  ploeng	  data).	  	  The	  posi2on	  of	  the	  pixels	  along	  
the	  line	  rela2ve	  to	  the	  infected	  erythrocyte	  are	  highlighted	  in	  (A).	  	  The	  region	  used	  for	  calcula2ng	  mean	  background	  fluorescence	  (pixels	  1-‐5),	  the	  range	  used	  for	  
inden2fying	  the	  maximum	  intensity	  pixel	  at	  the	  membrane	  (between	  pixels	  15	  and	  25)	  and	  the	  region	  used	  for	  calcula2ng	  mean	  cytosolic	  flourescence	  (pixels	  
30-‐35)	  are	  marked	  in	  (A).	  	  The	  mean	  fold	  difference	  and	  standard	  devia2on	  in	  fluorescence	  intensity	  	  are	  also	  shown	  for	  each	  cell	  line.	  	  The	  iden2ty	  of	  each	  
parasite	  line	  is	  indicated	  above	  the	  respec2ve	  images.	  	  
	  


